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>emb | V0 0 866 . 1 | HBVADW Hepatitis B virus complete DNA sequence (subtype adw) 
Length=3200 

Score = 5906 bits (3198), Expect = 0.0 
Identities = 3198/3198 (100%), Gaps = 0/3198 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


3 


TTCCACTGCCTTGCACCAAGCTCTGCAGGATCCCAGAGTCAGGGGTCTGTATCTTCCTGC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTCCACTGCCTTGCACCAAGCTCTGCAGGATCCCAGAGTCAGGGGTCTGTATCTTCCTGC 


62 


Sbjct 


1 


60 


Query 


63 


TGGTGGCTCCAGTTCAGGAACAGTAAACCCTGCTCCGAATATTGCCTCTCACATCTCGTC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TGGTGGCTCCAGTTCAGGAACAGTAAACCCTGCTCCGAATATTGCCTCTCACATCTCGTC 


122 


Sbjct 


61 


120 


Query 


123 


AATCTCCGCGAGGACTGGGGACCCTGTGACGATCATGGAGAACATCACATCAGGATTCCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AATCTCCGCGAGGACTGGGGACCCTGTGACGATCATGGAGAACATCACATCAGGATTCCT 


182 


Sbjct 


121 


180 


Query 


183 


AGGACCCCTGCTCGTGTTACAGGCGGGGTTTTTCTTGTTGACAAGAATCCTCACAATACC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 I 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AGGACCCCTGCTCGTGTTACAGGCGGGGTTTTTCTTGTTGACAAGAATCCTCACAATACC 


242 


Sbjct 


181 


240 


Query 


243 


GCAGAGTCTAGACTCGTGGTGGACTTCTCTCAATTTTCTAGGGGGATCACCCGTGTGTCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAGAGTCTAGACTCGTGGTGGACTTCTCTCAATTTTCTAGGGGGATCACCCGTGTGTCT 


302 


Sbjct 


241 


300 


Query 


303 


TGGCCAAAATTCGCAGTCCCCAACCTCCAATCACTCACCAACCTCCTGTCCTCCAATTTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TGGCCAAAATTCGCAGTCCCCAACCTCCAATCACTCACCAACCTCCTGTCCTCCAATTTG 


362 


Sbjct 


301 


360 


Query 


363 


TCCTGGTTATCGCTGGATGTGTCTGCGGCGTTTTATCATATTCCTCTTCATCCTGCTGCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TCCTGGTTATCGCTGGATGTGTCTGCGGCGTTTTATCATATTCCTCTTCATCCTGCTGCT 


422 


Sbjct 


361 


420 


Query 


423 


ATGCCTCATCTTCTTATTGGTTCTTCTGGATTATCAAGGTATGTTGCCCGTTTGTCCTCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
ATGCCTCATCTTCTTATTGGTTCTTCTGGATTATCAAGGTATGTTGCCCGTTTGTCCTCT 


482 


Sbjct 


421 


480 


Query 


483 


AATTCCAGGATCAACAACAACCAGTACGGGACCATGCAAAACCTGCACGACTCCTGCTCA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AATTCCAGGATCAACAACAACCAGTACGGGACCATGCAAAACCTGCACGACTCCTGCTCA 


542 


Sbjct 


481 


540 


Query 


543 


AGGCAACTCTAAGTTTCCCTCATGTTGCTGTACAAAACCTACGGATGGAAATTGCACCTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AGGCAACTCTAAGTTTCCCTCATGTTGCTGTACAAAACCTACGGATGGAAATTGCACCTG 


602 


Sbjct 


541 


600 


Query 


603 


TATTCCCATCCCATCGTCCTGGGCTTTCGCAAAATACCTATGGGAGTGGGCCTCAGTCCG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TATTCCCATCCCATCGTCCTGGGCTTTCGCAAAATACCTATGGGAGTGGGCCTCAGTCCG 


662 


Sbjct 


601 


660 


Query 


663 


TTTCTCTTGGCTCAGTTTACTAGTGCCATTTGTTCAGTGGTTCGTAGGGCTTTCCCCCAC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TTTCTCTTGGCTCAGTTTACTAGTGCCATTTGTTCAGTGGTTCGTAGGGCTTTCCCCCAC 


722 


Sbjct 


661 


720 


Query 


723 


TGTTTGGCTTTCAGCTATATGGATGATGTGGTATTGGGGGCCAAGTCTGTACAGCATCGT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TGTTTGGCTTTCAGCTATATGGATGATGTGGTATTGGGGGCCAAGTCTGTACAGCATCGT 


782 


Sbjct 


721 


780 


Query 


783 


GAGTCCCTTTATACCGCTGTTACCAATTTTCTTTTGTCTCTGGGTATACATTTAAACCCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GAGTCCCTTTATACCGCTGTTACCAATTTTCTTTTGTCTCTGGGTATACATTTAAACCCT 


842 


Sbjct 


781 


840 


Query 


843 


AACAAAACAAAAAGATGGGGTTATTCCCTAAACTTCATGGGCTACATAATTGGAAGTTGG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AACAAAACAAAAAGATGGGGTTATTCCCTAAACTTCATGGGCTACATAATTGGAAGTTGG 


902 


Sbjct 


841 


900 


Query 


903 


G G AAC T T T G C C AC AGG AT C AT AT T G T AC AAAAG AT C AAAC AC T G T T T T AG AAAAC T T C C T 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
G G AAC TTTGCCACAGGATCATATTG T AC AAAAG AT C AAAC AC T G T T T TAG AAAAC T T C C T 


962 


Sbjct 


901 


960 


Query 


963 


GTTAACAGGCCTATTGATTGGAAAGTATGTCAAAGAATTGTGGGTCTTTTGGGCTTTGCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GTTAACAGGCCTATTGATTGGAAAGTATGTCAAAGAATTGTGGGTCTTTTGGGCTTTGCT 


1022 


Sbjct 


961 


1020 


Query 
Sbjct 


1023 
1021 


GCTCCATTTACACAATGTGGATATCCTGCCTTAATGCCTTTGTATGCATGTATACAAGCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCTCCATTTACACAATGTGGATATCCTGCCTTAATGCCTTTGTATGCATGTATACAAGCT 


1082 
1080 
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1083 


Sbjct 


1081 




1143 


Sbjct 


1141 




1203 


Sbjct 


1201 




1263 


Sbjct 


1261 




1323 


Sbjct 


1321 




1383 


Sbjct 


1381 




1443 


Sbjct 


1441 




1503 


Sbjct 


1501 




1563 


Sbjct 


1561 




1623 


Sbjct 


1621 




1683 


Sbjct 


1681 




1743 


Sbjct 


1741 




1803 


Sbjct 


1801 




1863 


Sbjct 


1861 




1923 


Sbjct 


1921 




1983 


Sbjct 


1981 




2043 


Sbjct 


2041 




2103 


Sbjct 


2101 




2163 


Sbjct 


2161 




2223 






Query 


2283 



7A7AACAGGCTTTCACTTTCTCGCCAACTTACAAGGCCTTTCT7AAGT7A7AACAGTACATG7AAC 1142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACAGGCTTTCACTTTCTCGCCAACTTACAAGGCCTTTCTAAGTAAACAGTACATGAAC 114 0 

CTTTACCCCGTTGCTCGGCAACGGCCTGGTCTGTGCCAAGTGTTTGCTGACGCAACCCCC 12 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTACCCCGTTGCTCGGCAACGGCCTGGTCTGTGCCAAGTGTTTGCTGACGCAACCCCC 12 0 0 

ACTGGCTGGGGCTTAGCCATAGGCCATCAGCGCATGCGTGGAACCTTTGTGGCTCCTCTG 12 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGCTGGGGCTTAGCCATAGGCCATCAGCGCATGCGTGGAACCTTTGTGGCTCCTCTG 12 6 0 

CCGATCCATACTGCGGAACTCCTAGCCGCTTGTTTTGCTCGCAGCCGGTCTGGAGCAAAG 132 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGATCCATACTGCGGAACTCCTAGCCGCTTGTTTTGCTCGCAGCCGGTCTGGAGCAAAG 132 0 

CTCATCGGAACTGACAATTCTGTCGTCCTCTCGCGGAAATATACATCATTTCCATGGCTG 13 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATCGGAACTGACAATTCTGTCGTCCTCTCGCGGAAATATACATCATTTCCATGGCTG 13 8 0 

CTAGGCTGTACTGCCAACTGGATCCTTCGCGGGACGTCCTTTGTTTACGTCCCGTCGGCG 14 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGCTGTACTGCCAACTGGATCCTTCGCGGGACGTCCTTTGTTTACGTCCCGTCGGCG 14 4 0 

CTGAATCCCGCGGACGACCCCTCTCGGGGCCGCTTGGGACTCTCTCGTCCCCTTCTCCGT 15 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAATCCCGCGGACGACCCCTCTCGGGGCCGCTTGGGACTCTCTCGTCCCCTTCTCCGT 150 0 

CTGCCGTTCCAGCCGACCACGGGGCGCACCTCTCTTTACGCGGTCTCCCCGTCTGTGCCT 1562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCGTTCCAGCCGACCACGGGGCGCACCTCTCTTTACGCGGTCTCCCCGTCTGTGCCT 156 0 

TCTCATCTGCCGGTCCGTGTGCACTTCGCTTCACCTCTGCACGTTGCATGGCGACCACCG 162 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATCTGCCGGTCCGTGTGCACTTCGCTTCACCTCTGCACGTTGCATGGCGACCACCG 162 0 

TGAACGCCCATCAGATCCTGCCCAAGGTCTTACATAAGAGGACTCTTGGACTCCCAGCAA 16 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACGCCCATCAGATCCTGCCCAAGGTCTTACATAAGAGGACTCTTGGACTCCCAGCAA 16 8 0 

TGTCAACGACCGACCTTGAGGCCTACTTCAAAGACTGTGTGTTTAAGGACTGGGAGGAGT 17 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCAACGACCGACCTTGAGGCCTACTTCAAAGACTGTGTGTTTAAGGACTGGGAGGAGT 17 4 0 

TGGGGGAGGAGATTAGGTTAATGATCTTTGTATTAGGAGGCTGTAGGCATAAATTGGTCT 18 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGGAGGAGATTAGGTTAATGATCTTTGTATTAGGAGGCTGTAGGCATAAATTGGTCT 18 0 0 

GCGCACCAGCACCATGCAACTTTTTCACCTCTGCCTAATCATCTCTTGTACATGTCCCAC 1862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCACCAGCACCATGCAACTTTTTCACCTCTGCCTAATCATCTCTTGTACATGTCCCAC 186 0 

TGTTCAAGCCTCCAAGCTGTGCCTTGGGTGGCTTTGGGGCATGGACATTGACCCTTATAA 192 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTCAAGCCTCCAAGCTGTGCCTTGGGTGGCTTTGGGGCATGGACATTGACCCTTATAA 192 0 

AGAATTTGGAGCTACTGTGGAGTTACTCTCGTTTTTGCCTTCTGACTTCTTTCCTTCCGT 19 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAATTTGGAGCTACTGTGGAGTTACTCTCGTTTTTGCCTTCTGACTTCTTTCCTTCCGT 19 8 0 

ACGAGATCTCCTAGACACCGCCTCAGCTCTGTATCGAGAAGCCTTAGAGTCTCCTGAGCA 2 0 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGATCTCCTAGACACCGCCTCAGCTCTGTATCGAGAAGCCTTAGAGTCTCCTGAGCA 2 0 4 0 

TTGCTCACCTCACCATACTGCACTCAGGCAAGCCATTCTCTGCTGGGGGGAATTGATGAC 2102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTCACCTCACCATACTGCACTCAGGCAAGCCATTCTCTGCTGGGGGGAATTGATGAC 210 0 

TCTAGCTACCTGGGTGGGTAATAATTTGCAAGATCCAGCATCCAGAGATCTAGTAGTCAA 2162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTAGCTACCTGGGTGGGTAATAATTTGCAAGATCCAGCATCCAGAGATCTAGTAGTCAA 216 0 

TTATGTTAATACTAACATGGGTTTAAAGATCAGGCAACTATTGTGGTTTCATATATCTTG 2 2 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGTTAATAC TAACATGGGTTTAAAGATCAGGCAACTATTGTGGTTTCATATATCTTG 2 2 2 0 

CCTTACTTTTGGAAGAGAGACTGTACTTGAATATTTGGTCTCTTTCGGAGTGTGGATTCG 2 2 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTACTTTTGGAAGAGAGACTGTACTTGAATATTTGGTCTCTTTCGGAGTGTGGATTCG 2 2 8 0 

2342 
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Sb D ct 




Query 


2343 


Sb D ct 




Query 




Sb D ct 




Query 


2463 


Sb D ct 




Query 


2523 


Sb D ct 




Query 


2583 


Sb D ct 




Query 


2643 


Sb D ct 




Query 


2703 


Sb D ct 




Query 


2763 


Sb D ct 




Query 


2823 


Sbjct 




Query 


2883 


Sb D ct 




Query 




Sb D ct 




Query 


3003 


Sb D ct 




Query 


3063 


Sb D ct 




Query 


3123 


Sb D ct 


3121 


Query 


3183 


Sbjct 


3181 



CACTCCTCCAGCCTATAGACCACCAAATGCCCCTATCTTATCAACACTTCCGGAAACTAC 23 4 0 

TGTTGTTAGACGACGGGACCGAGGCAGGTCCCCTAGAAGAAGAACTCCCTCGCCTCGCAG 2 4 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTTGTTAGACGACGGGACCGAGGCAGGTCCCCTAGAAGAAGAACTCCCTCGCCTCGCAG 2 4 0 0 

ACGCAGATCTCAATCGCCGCGTCGCAGAAGATCTCAATCTCGGGAATCTCAATGTTAGTA 2 462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGCAGATCTCAATCGCCGCGTCGCAGAAGATCTCAATCTCGGGAATCTCAATGTTAGTA 2 46 0 

TTCCTTGGACTCATAAGGTCGGAAACTTTACGGGGCTTTATTCCTCTACAGTACCTATCT 2 52 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCTTGGACTCATAAGGTCGGAAACTTTACGGGGCTTTATTCCTCTACAGTACCTATCT 2 52 0 

TTAATCCTGAATGGCAAACTCCTTCCTTTCCTAAGATTCATTTACAAGAGGACATTATTA 2 5 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAATCCTGAATGGCAAACTCCTTCCTTTCCTAAGATTCATTTACAAGAGGACATTATTA 2 5 8 0 

ATAGGTGTCAACAATTTGTGGGCCCTCTCACTGTAAATGAAAAGAGAAGATTGAAATTAA 2 6 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATAGGTGTCAACAATTTGTGGGCCCTCTCACTGTAAATGAAAAGAGAAGATTGAAATTAA 2 6 4 0 

TTATGCCTGCTAGATTCTATCCTACCCACACTAAATATTTGCCCTTAGACAAAGGAATTA 2 7 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTATGCCTGCTAGATTCTATCCTACCCACACTAAATATTTGCCCTTAGACAAAGGAATTA 2 7 0 0 

AACCTTATTATCCAGATCAGGTAGTTAATCATTACTTCCAAACCAGACATTATTTACATA 2 762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACCTTATTATCCAGATCAGGTAGTTAATCATTACTTCCAAACCAGACATTATTTACATA 2 76 0 

CTCTTTGGAAGGCTGGTATTCTATATAAGAGGGAAACCACACGTAGCGCATCATTTTGCG 2 82 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTTTGGAAGGCTGGTATTCTATATAAGAGGGAAACCACACGTAGCGCATCATTTTGCG 2 82 0 

GGTCACCATATTCTTGGGAACAAGAGCTACAGCATTCGCAAAGGCATGGGGACGAATCTT 2 8 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCACCATATTCTTGGGAACAAGAGCTACAGCATTCGCAAAGGCATGGGGACGAATCTT 2 8 8 0 

TCTGTTCCCAACCCTCTGGGATTCCTTCCCGATCATCAGTTGGACCCTGCATTCGGAGCC 2 9 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGTTCCCAACCCTCTGGGATTCCTTCCCGATCATCAGTTGGACCCTGCATTCGGAGCC 29 4 0 

AACTCAACAAATCCAGATTGGGACTTCAACCCCATCAAGGACCACTGGCCAGCAGCCAAC 3 0 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACTCAACAAATCCAGATTGGGACTTCAACCCCATCAAGGACCACTGGCCAGCAGCCAAC 3 0 0 0 

CAGGTAGGAGTGGGAGCATTCGGGCCAGGGCTCACCCCTCCACACGGCGGTATTTTGGGG 3 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGGTAGGAGTGGGAGCATTCGGGCCAGGGCTCACCCCTCCACACGGCGGTATTTTGGGG 3 06 0 

TGGAGCCCTCAGGCTCAGGGCATATTGACCACAGTGTCAACAATTCCTCCTCCTGCCTCC 312 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGAGCCCTCAGGCTCAGGGCATATTGACCACAGTGTCAACAATTCCTCCTCCTGCCTCC 312 0 

ACCAATCGGCAGTCAGGAAGGCAGCCTACTCCCATCTCTCCACCTCTAAGAGACAGTCAT 3182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCAATCGGCAGTCAGGAAGGCAGCCTACTCCCATCTCTCCACCTCTAAGAGACAGTCAT 318 0 

CCTCAGGCCATGCAGTGG 32 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAGGCCATGCAGTGG 319 8 



)://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.c 



8/22/2008 



